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Die Translation — Umsetzen der genetischen
Information in Proteine
Bei der Translation wird aus der ,,2-dimensionalen“
Information der Erbsubstanz die ,,3-dimensionale”
Struktur der Proteine.
4. Quartarstruktur
Aneinandergelagerte
Polypeptiduntereinheiten:
Protein
Es existieren 20 Aminosauren (AS), aus denen 3. Tertiarstruktur Anordnung
alle Proteine aufgebaut sind. Je 3 Nukleotide der Helices, und Faltblatt-
codieren fir eine Aminosaure - Einige AS strukturen zueinander =
werden durch mehrere Kombinationen codiert. ﬁw Polypeptid (Monomer)
Da Aminos&uren unterschiedliche chemische ‘\3
Eigenschaften haben, ergeben sich rdumliche 'J_’L'g . L
Strukturen, die fir die Funktion der Proteine : 2. Sekundérstruktur = raumliche
entscheidend sind. Anordnung der AS in Helix- oder
Faltblattstruktur
ba, 1. Primarstruktur = Reihenfolge
R der Aminosiuren
Aminosaure Ribosom EiweiBkette
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